
서     론

메기목 (Siluriformes) 퉁가리과 (Amblycipitidae) 어류는 동남

아시아, 남아시아와 극동아시아인 중국, 한국 일본에 분포하며 

(Nelson, 2016), 주로 하천의 중·상류 수역의 여울부에 서식하

는 담수어이다. 이들은 전 세계적으로 Amblyceps, Liobagrus, 
Xiurenbagrus 3속이 알려져 있다 (Kim and Park, 2002; Wright 
and Ng, 2008). 그중 우리나라에는 퉁가리속 Genus Liobagrus 
1속이 알려져 있으며, 지리적 분화양성을 나타내는 퉁가리 L. 
andersoni, 퉁사리 L. obesus, 자가사리 L. mediadiposalis, 섬진

자가사리 L. somjinensis, 동방자가사리 L. hyeongsanensis 5종

이 보고되어 있다 (Kim et al., 2015). 자가사리는 낙동강, 금강, 
섬진강 및 남해의 일부 섬에 분포하는 것으로 보고하였으나 

(Son and Choo, 1988), 이들이 수계별로 형태적, 유전적 차이

를 나타내어 낙동강 집단, 섬진강 집단, 금강 집단으로 구분하

여 보고하고 있다 (Son, 1987; Kim et al., 2006). 이와 같이 자

가사리는 분류학적으로 혼동되어 최근 분류학적, 유전학적 연

구를 바탕으로 섬진강, 영산강, 탐진강 및 거금도 하천에 서식

하는 집단은 섬진자가사리 L. somjinensis로, 형산강과 기계천 

및 태화강의 상류부에 제한 분포하는 집단은 동방자가사리 L. 
hyeongsanensis로 신종 보고한 바 있다 (Park and Kim, 2010; 
Kim et al., 2015).

퉁가리속에 관한 연구로는 퉁가리의 식성 (Yoon et al., 
2007), 퉁사리의 초기 생활사 (Seo et al., 2006), 자가사리의 분

자진화적 유연관계 (Kim et al., 2006), 섬진자가사리의 먹이선

호도 (Kim and Park, 2014), 산란장의 특성 (Kim et al., 2015) 등
이 있다.

퉁가리속의 염색체 연구로는 중국의 L. marginatus와 L. 
styani의 XX/XY 이형적 성 염색체 연구 (Chen et al., 2008), L. 
marginatoides의 Qingyijiang River과 Mingjiang River의 두 

수계에서 세포유전학적 분석 (Wang et al., 2011) 등이 있다. 국
내 퉁가리속은 Son and Lee (1989)에 의해 핵형 분석이 이루

어졌고, Kim (2013) 또한 퉁가리속 어류의 분류학적 재검토에

서 다루었다. 퉁가리는 2n = 28, 퉁사리는 2n = 20으로 염색체

에 관한 연구가 뚜렷하게 알려진 반면에, 자가사리는 지금과 

같이 분류체계가 확립되기 전 자가사리 집단 변이로서 낙동강 

집단, 금강 집단, 섬진강 집단으로 나뉘어 보고되었다 (Son and 
Lee, 1989). 그러나 자가사리의 모든 집단의 핵형을 26M-16SM
으로 보고한 Son and Lee (1989)에 반해, Kim (2013)은 섬진자
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가사리의 핵형을 28M-14SM으로 발표하여 차이를 나타내었다.
경골어류의 염색체는 분류, 진화 그리고 유전학적 연구에 

중요한 역할을 하는 것으로 알려져 있다 (Gold et al., 1990). 유
전물질인 DNA를 함유하는 염색체의 구성은 종 간 계통학적 

분화를 설명하기 위한 유용한 정보를 제공할 뿐만 아니라, 이
들의 유연관계를 뚜렷하게 알 수 있는 중요한 분류학적 형질

이며 (Amemiya and Gold, 1988), 또한 염색체 재배열은 진화적 

종분화 과정에 중요한 세포학적 증거가 되기도 한다 (Chiarelli 
and Capanna, 1973). 특히, 종 간 염색체의 핵형 분석은 근연종

과의 유연관계를 규명하는 데 중요한 분류학적 형질을 제공한

다 (Kim and Park, 2002).
따라서 본 연구는 형태적 및 유전적으로 논란이 되며 분류

학적으로 혼동되었던 자가사리 집단 중 최근 신종으로 보고된 

섬진자가사리의 염색체 수와 핵형 분석을 통하여 진화 및 분

류학적 기초자료를 제공하고자 한다.

재료 및 방법

본 실험에 사용된 섬진자가사리는 2016년 3월에서 5월에 

전라북도 남원시 식정동 요천에서 족대 (망목 4 × 4 mm)를 이

용하여 채집되었으며, 암컷 9개체 (80 mm~98 mm), 수컷 8개

체 (58 mm~93 mm)를 살아있는 상태로 실험실로 운반하였다.  
염색체 실험은 살아있는 개체의 복강에 concanavalin A solution
을 체중 1 g당 0.1 g 투여하고 24시간 방치 후 1% colchicine 
solution을 체중 1 g당 0.04 ml를 주사하였다. 3시간이 지난 뒤 

신장을 적출하여 파쇄하고 Hypotonic solution (0.075 M KCl) 
용액에 담가 25℃ 인큐베이터에 30분간 처리된 시료를 carnoy 
용액으로 3~4회 원심분리를 하여 고정을 하였다. 그 후 상층

액을 버리고 얻어진 용액을 flame drying method (Ojima et al., 
1972)에 따라 슬라이드를 제작하였다. 제작된 염색체 표본은 4 
% Giemsa solution으로 8분간 염색한 후, Axio imager A1 (Carl 
Zeiss, Germany)을 이용하여 염색체 중기 상을 관찰하고 촬영

하였다. 핵형 분석은 Levan et al. (1964)의 방법을 따랐으며, 
FN (Fundamental number)은 염색체가 중부 (metacentric)와 차

중부 (submetacentric)인 것은 양완 (biarm)으로, 단부 (telocen
tric)와 차단부 (subtelocentric)인 것은 단완 (monoarm)으로 분

류하였다 (Arai and Kobayasi, 1973).

결과 및 고찰

총 132개의 중기상 염색체를 관찰한 결과, 섬진자가사리는  

암수 모두에서 2n = 42가 가장 많이 확인되었으며 (Table 1), 핵
형은 14쌍 metacentric와 7쌍 submetacentric 염색체로 구성되

어 있었다. 또한 FN 값은 84로, 염색체에서 암수 간의 성적이

형의 차이와 배수체는 보이지 않았다(Fig. 1).
Ohno (1974)는 경골어류의 조상형은 2n = 48이며 모두 acro

centric chromosome으로 이루어져 있다고 추정하였으며, acro
centric chromosome이 많이 존재할수록 조상형에 가까운 것으

로 간주하였다. 메기목 어류의 염색체 수는 2n의 값이 20~132
로 범위가 넓고, 가장 많이 나타나는 값은 56±2로 보고되었

다 (LeGrande, 1981; Son and Lee, 1989). 이때 제일 작은 값의 

2n은 퉁가리속의 퉁사리로 2n = 20이며 (Son and Lee, 1989), 
제일 큰 값은 남미의 Callichthyidae과의 Corydoras aneus로 

2n = 132이다 (Scheel et al., 1972). LeGrande (1981)은 메기목

의 조상형은 2n = 58이며 높은 FN (>80)을 가졌을 것이라고 

Table 1. Chromosome number of Liobagrus somjinensis from Yochen, Namwon-si, Jeollabuk-do, Korea

No. of samples Sex No. of metaphase counted
Frequency of chromosome number

40 41 42 43 44

9
8

Female
Male

  52
  80

  9
  7

10
11

25
54

  1
  6

  7
  2

Total 132 16 21 79   7   9

Fig. 1. Metaphase plate (top) and karyotype (bottom) of Liobagrus 
somjinensis. M, metacentric; SM, submetacentric. The bar indicates 5 

μm.
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보고하였다. 한국산 퉁가리속 어류의 염색체는 퉁가리 (2n =  

28)와 퉁사리 (2n = 20)로 나타나 뚜렷한 차이를 보인 반면 자

가사리 집단에서는 낙동강 집단, 금강 집단 그리고 섬진강 집

단 모두 2n = 42를 가지며 핵형은 26M + 16SM (Son and Lee, 
1989)으로 보고되었다. 그러나 본 조사에서 실시한 섬진강자

가사리는 Son and Lee (1989)가 보고한 섬진강 집단의 핵형 분

석과는 달리 28M + 14SM으로 나타나 차이를 보였다.
근연종 간의 어류의 핵형은 매우 유사하며 이들 종 간의 유

전 형질의 차이는 염색체 구조 변화 또는 유전자 자체의 변화

에 의해 일어나는 것으로 보고되었다 (Ueno et al., 1980). 일반

적으로 염색체 핵형의 동일함이 종들 사이의 근연 관계를 나

타내지만, 핵형이 동일할 경우에도 같은 종이라고 할 수는 없

다. 그러나 속 내 종 간 또는 종 내 집단 간 사이에 핵형의 변

이를 가졌을 경우, 핵형은 분류학적 지표와 종들 간의 계통 관

계를 세우는 데 자료를 제시해 줄 수 있다 (Miller and Walter, 
1972). 한국산 미꾸리과 어류에서도 이러한 특징이 잘 나타

나는데, 참종개 Iksookimia koreensis, 왕종개 I. longicorpa, 미
호종개 I. choii 등은 염색체 수가 모두 2n = 50으로 같았으나 

핵형은 서로 다르게 나타났다 (Kim and Lee, 1986; Lee et al., 
1986; Kim and Park, 2002). 어류에서 이러한 염색체 진화는 

Robertsonian rearrangement에 속하는 centric fusion과 fission
이 있으며 non-Robertsonain rearrangement로는 염색체 역위 

(inversions), 결손 (deletions), 중복염색체 (duplications), 전좌 

(translocations) 등이 관여하는 것으로 알려져 있다 (Phillips 
and Ráb, 2001). 이 중 Chen (2008)은 Liobagrus속에서 나타나

는 염색체 차이는 Robertsonain fusion과 관련된 것으로 보고

한 바 있다. 본 연구 결과 자가사리와 섬진자가사리의 염색체 

수는 동일하지만 핵형에서 차이를 보이는 것은 함동원체 역위 

(pericentric inversion)와 관련된 것으로 추정되지만 추후 어류

의 염색체 재배열 및 염색체 연구가 선행되어야 할 것으로 생

각된다 (Kim, 2013).
담수어는 해수어와 달리 지리적 장벽으로 인해 염색체의 수

와 FN의 값이 더 높고 핵형의 변이와 세포유전학적 다양성이 

관찰된다 (Nirchio et al., 2014). 우리나라의 현재 담수 어류 또

한 몇 차례의 빙하기로 인해 해수면이 크게 낮아져 형성되었

던 고황하수계 (Pale-Hwang Ho) 및 고아무르수계 (Paleo-Amur 
River)로 인해 어류가 각 하천으로 유입되었고 해진기 (海進

基)의 해수면 상승으로 각 하천별로 격리되어 종 분화를 거치

게 되었다고 보고된 바 있다 (Lindberg, 1972; Son, 1995). 이러

한 담수생물을 중심으로 보면 한국산 퉁가리속 어류 중 자가

사리는 낙동강 수계와 동해로 유입되는 하천에 서식하고, 섬
진자가사리는 섬진강, 영산강, 동진강, 탐진강 및 남해로 유입

되는 하천과 거금도에 분포하며, 동방자가사리는 형산강과 기

계천 및 태화강의 상류부, 자가사리의 금강 집단은 금강과 만

경강 중상류부에 제한 분포한다고 보고되어졌다 (Son, 1987; 

Kim, 2013). 이러한 지리적 종 분화로 인해 자가사리와 섬진

자가사리로 분화되었을 것으로 추론된다.
본 연구의 섬진자가사리와 기존에 보고된 퉁가리속 자가사

리는 염색체 수 (2n = 42)와 FN 값에서 동일하였으나 핵형 분

석에서 차이를 보였다. 염색체의 FN 값은 종 간의 유연관계를 

이해하는데 많이 사용되는 형질로서, Arai (1983)는 FN의 수

가 높을수록 분화된 종이라고 하였고, 이는 FN 수가 계통관계

에 있어 극성을 결정하는데 중요한 역할을 하기 때문이라고 

언급한 바 있다. 그러나 자가사리, 섬진자가사리와 동방자가사

리는 FN 값이 같아 이들의 견해에 따라 추론을 할 수 없었다. 
따라서 본 결과에서 핵형의 종 간 차이는 섬진자가사리와 그 

외 집단의 계통적 거리를 시사하는 분류학적 형질로서 이용될 

수 있을 것이다. 이를 뒷받침하는 분자진화적인 선행연구로써 

Kim et al. (2006)은 조상형 자가사리에서 금호강, 덕천강, 경호

강의 낙동강 집단, 그 다음으로 동진강, 섬진강, 영산강, 거금도

의 섬진강 집단과 금강 집단의 순서로 분화되었으며, 이들의 

유전적 차이는 4.4~5.7%가 나타난다고 보고한 바 있다. 그러

나 이들 간의 보다 명확한 진화적 유연관계를 추론하기 위해

서는 banding법에 의한 핵형 분석과 mtDNA 및 DNA finger­
printing 기법 등의 추가적인 연구가 요구된다.

요     약

전라북도 남원시 식정동에서 채집한 한국 고유종인 섬진자

가사리를 암, 수 각각 9마리와 8마리의 핵형 분석을 실시하였

다. 섬진자가사리의 염색체 수는 2n = 42로 조사되었고, 핵형은 

28 metacentric과 14 submetacentric으로 이루어져 있었으며  

FN은 80이었다. 이번 결과에서 배수체와 암수 간의 성적이형

은 발견되지 않았다. 섬진자가사리는 근연종들과 염색체 수는 

같았으나, 핵형에서는 차이를 보였다.
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