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분자진화 기술을 통한 Vibrio metschnikovii 유래 고활성 
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 Alkaline protease-overproducing strains of Vibrio metschnikovii were developed by using the 

molecular evolution from the classical mutants V. metschnikovii L12-23, N4-8, and KS1. Each vapK 

(Vibrio alkaline protease K) was obtained from the genomic DNAs of mutants by PCR to carry out 

the DNA shuffling. The modified vapK-1 obtained by DNA shuffling was used again as a template for 

the error-prone PCR to make the vapK-2. Both genes were cloned in the plasmid pKF3 to construct 

the recombinant plasmids which have one or two copies of the modified genes. The recombinant 

plasmids were back-transformed to V. metschnikovii KS1 to construct recombinant V. metschnikovii 

that expresses the alkaline protease. About 3.9-fold more protease activity was measured in the strain 

which has the plasmid containing two copies of vapK-2 when compared to strain KS1. When compared 

to wild type V. metschnikovii RH530, 43-fold more activity was achieved. Comparison of amino acids 

among vapK, vapK-1, and vapK-2 revealed that the active sites was highly conserved and not changed. 

However, many amino acids except the active sites were changed. These results suggested that the 

changes in amino acids might play an important role in the increase of protease activity by allowing 

the easy access of substrate to active sites of the protease. The fermentation of alkaline protease from 

the V. metschnikovii KS1 harboring the plasmid that contains two copies of vapK-1 showed the 

possibility of this strain to be used as industrial producer.
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지난 수 년 동안 산업용 효소의 상업적 연구가 증가함에 따

라 각 분야에 필요한 고활성 효소를 고생산하는 연구가 필수적

으로 대두 되었다. 특히 전 세계적으로 산업적 측면에서 중요

한 위치를 차지하고 있으며 산업용효소 판매량의 약 60%를 차

지하고 있는 단백질 분해효소는 세탁세제, 피혁가공, 식품 산

업 등 각종 산업분야에 널리 응용 되고 있다. 단백질 분해효소

는 동·식물, 미생물, 곰팡이, 효모 등에서 만들어 지고 있지만 

동물, 식물 유래의 단백질 분해효소는 산업적 수요를 충당하기

에 양적인 면에 있어서 제한되어 있다. 따라서 생리적으로나 
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산업적으로 효용성이 높은 단백질 분해효소를 생산하기 위하

여 생산성과 더불어 경제적인 면에서 역시 많은 장점을 지닌 

미생물 유래의 단백질 분해 효소를 생산하기 위한 연구들이 많

이 보고되어 있다(1, 7, 11). 그 중 세탁세제에 필수적으로 첨

가되는 성분으로서 광범위하게 사용되는 알칼리성 단백질 분

해효소는 그 수요가 폭발적으로 증가 함에 따라 고활성, 고역

가의 생산 균주를 제조하는 연구가 많이 보고 되었다(8). 알칼

리성 단백질 분해효소가 세탁세제에 사용되기 위해서는 알칼

리 pH에서 고활성을 유지하고 안정해야 하며, 세제에 첨가되

는 각종 계면활성제들에 대해 내성을 지녀 그 활성을 유지해야 

하고, 고온이나 저온에서 활성을 유지하면서 장기간 보존 가능
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Table 1. Strains and plasmids used in this study

Strains / Plasmids Genotype /Characteristics Reference
Strains

E. coli            
TOP10F’ F'[tet]mcrAΔ(mrr-shdRMS-mcrBC)φ80 ΔlacX74 deoR recA1 

araD139(ara,leu)-7697 galU galκλ rpsL endA1 nupG
V. metschnikovii 

RH530 Protease producing strain, wild type
KS1 Protease overproducing mutant
pKF31 KS1 containing pKF31 This study
pDKF310 KS1 containing pDKF310 This study
pKFep5 KS1 containing pKFep5 This study
pDKep5 KS1 containing pDKep5 This study

Plsmids
pGEMT-Easy Ampr  T/A cloning vector Promega
pKF3 Cmr  cloning vector Takara
pKF31 pKF3 containing vapK-1 This study
pKDF31 pKF3 containing 2 copies of vapK-1 This study
pKFep5 pKF3 containing vapK-2 This study
pDKFep5 pKF3 containing 2 copies of vapK-2 This study

해야 한다. 특히 다양한 기질에 대한 광범위한 특이성을 가질 

수록 그 활용도는 높아진다(2). 이러한 알칼리성 분해효소를 

생산하는 고활성 균주를 개발하기 위하여 폐수로부터 균주를 

분리하여 보고하였다(12, 13). 이 균주는 그람 음성균으로서 통

기성(facultative) 호알칼리성 균주인 Vibrio metschnikovii 

RH530으로 명명되었다. 이 균주는 광범위한 pH (7.0-11.0)와 

저온(20-30°C)에서 고온(65°C)까지 활성을 보이며 특히 pH 

10.5, 60°C에서 최적활성을 보이는 6개의 서로 다른 단백질 분

해효소와 1개의 알칼리성 metalloprotease를 분비하는 것으로 

보고되었다(13). 이 중 주효소인 VapT와 VapK 효소가 정제되

고 동정되었으며 특히 VapK는 분자량 약 29 kDa으로서 강력

한 알칼리성 효소활성을 보이는 것으로 밝혀졌다. 이 단백질을 

암호화하는 유전자 vapK가 클로닝 되어 그 특징이 밝혀졌고, 

세탁세제로의 적합성을 나타내는 계면활성제 POE (poly-

oxyethylene oxide)와 AOS (α-olefin sulfonate) 등에 강한 내

성을 보이며, 강력한 단백질 불활성 제제인 SDS와 urea에도 

내성을 보이는 것으로 보고되었다(4, 5). 한편 V. metschnikovii 

RH530으로부터 classical muation에 의해 각종 고생산 돌연변

이주를 제작하고 이의 세탁세제 적합성을 연구하였고(3), 재조

합 V. metschnikovii를 제조하기 위한 형질전환법도 보고하였

다(5). 이와 같은 기존 연구를 바탕으로 본 연구에서는 고활성, 

고생산 재조합 균주를 제조하기 위해 DNA shuffling과 

error-prone PCR 등을 이용한 분자진화법(molecular evolution)

을 사용하였다. 분자진화법은 다수의 유전자원으로부터 원하는 

특성만을 조합하여 combinatorial chimera를 제조할 수 있는 

기술로서 치료용 단백질의 개량, 산업용효소의 개량 및 역가 

향상 등에 광범위하게 사용된다(17). 

본 연구에서는 이미 제조된 고활성 알칼리성 단백질 분해효

소 고생산 돌연변이주들로부터 vapK 유전자를 증폭한 후 

DNA shuffling에 의해 고역가 단백질 분해효소를 암호화하는 

유전자 vapK-1을 만들고 이로부터 다시 error-prone PCR을 통

한 재조합 유전자 vapK-2를 제조하였다. 이들 유전자를 고생

산 균주인 V. metschnikovii KS1에 역도입하여 알칼리성 단백

질 분해효소 고생산 재조합 균주를 제조한 후 그 특성을 연구 

하고 30 L 발효에 의해 그 생산성을 확인하였다. 

재료 및 방법

균주, 플라스미드 및 배양조건 

본 실험에서 사용된 균주 및 플라스미드는 Table 1에 나타

내었으며 재조합 V. metschnikovii KS1은 단백질 분해효소 생

산을 위한 재조합 숙주로 사용되었다(3). V. metschnikovii는 

영양배지인 LSC 배지(1% trypton, 0.5% yeast extract, 1% 

NaCl, 100 mM sodium citrate buffer, pH 10.5)와 생산배지인 

PM (4% wheat gluten meal, 1.5% cotton seed flour, 5% 

soybean meal, 1% NaCl, pH 10.5) 배지를 사용하여 30°C, 

200 rpm으로 배양하였다. 30 L fermentor를 이용한 배양은 

PM 배지에서 수행하였다. Seed 배양은 100 ml의 LSC 배지를 

500 ml 삼각 플라스크에서 배양한 후 다시 PM 배지가 들어있

는 2.5 L fermentor에서 배양하였다. 이를 2차 seed로 하여 

16-18시간 동안 0.5 vvm, 500-600 rpm으로 배양한 후 다시 

동일한 조건의 30 L PM 배지에서 대량배양을 수행하였다. 이

때 pH는 10.0으로 조절하였다. 단백질 분해효소 고활성 선별

배지는 LB 배지에 2.5% agar와 1-2% skim milk를 첨가하여 

사용하였다. Escherichia coli는 재조합 플라스미드의 형질전환 

숙주로 사용되었으며 경우에 따라서 chloramphenicol과 

ampicillin을 각각 12.5 μg/ml, 50 μg/ml 농도로 첨가하여 사용

하였다. 

재조합 유전자 방법

Chromosomal DNA는 Mamur법(14)을 응용하여 분리하였

다(14). 사용한 제한 효소와 변형효소는 New England Biolab 

(USA)에서 구입하였으며 플라스미드 분리를 위한 kit는 

QIAGEN (USA)에서 구입하여 사용하였다. Oligonucleotide는 
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Fig. 1. Schematic diagram of DNA shuffling and error-prone PCR. 
Genomic DNAs from the classical mutants of alkaline protease- 
overproducing V. metschnikovii L12-23, N4-8, and KS1 and wild 
type RH530 were used as templates for the shuffling. 

(A)                    (B)

Fig. 2. Screening of recombinant E. coli which shows the alkaline 
protease production. (A) E. coli transformants harboring the 
recombinant plasmid containing the shuffled vapK. (B) Isolated E. 
coli which overproduces alkaline protease. The isolated strain 
harboring plasmid pDK310 containing the two copies of vapK-1 
shows large clear halo. 

Bioneer (Korea)에서 합성하였으며, DNA sequencing은 

Macrogen (Korea)에 의뢰하였다. PCR은 1 min denaturation 

at 94°C, 1 min annealing at 54°C, and 1 min elongation at 

72°C for 40 cycles 조건에서 Perkin-Elmer thermal cycler 

(model 480)을 사용하였으며, Taq polymerase는 Promega 

(USA)에서 구입하였다. 기타 일반적인 분자생물학적인 방법은 

Sambrook 등(15)의 것을 참고하여 사용하였다. V. metschni-

kovii의 형질전환은 Chung 등(5)의 방법에 따라 electropo-

ration법을 사용하였다. 

DNA shuffling

야생형의 V. metschnikovii RH530과 classical mutagenesis

를 통해 얻은 VapK 고활성 돌연변이주 L12-23, N4-8, KS1 

균주(3)의 genomic DNA를 분리한 다음 이를 주형으로 하여 

vapK specific primer VFulF (5′-TTTCGGTTTTTTCTGCCG)

와 VFulR (5′-CAGACCGTGTACAAGAAG)를 이용하여 vapK 

유전자를 PCR로 증폭하였다. 증폭된 vapK 유전자들은 제한효

소 NotI으로 절단한 후 DNAse I으로 처리하였다. 이를 WizardTM 

Clean-Up system (Promega)을 이용하여 세척 후 회수하였다. 

회수된 유전자를 이용하여 vapK specific primer와 함께 다시 

PCR 반응을 거쳐 vapK 유전자를 증폭하여 변형된 유전자를 

얻었다(Fig. 1).

Error-prone PCR

DNA shuffling에 의해 얻어진 변형 vapK 유전자를 주형으

로 하여 error-prone PCR을 수행하였다. Error-prone PCR은 

GeneMorphTM PCR Mutagenesis kit (Stratagene Co.)를 사용

하였다. 간단히 보면 100 ng의 vapK-1을 포함하는 50 μl의 반

응액에 200 μl의 4 dNTP와 250 ng/μl의 primer를 첨가한 다

음 Mutazyme II 완충용액을 넣은 후 Mutazyme II DNA 

polymerase를 넣어 반응시켰다. 이로부터 변형된 vapK 유전자 

후보들을 얻었다(Fig. 1). 

고활성 vapK 유전자를 가진 재조합 플라스미드의 제작 

DNA shuffling에 의해 얻은 변형 vapK 유전자들을 pGEMT- 

easy vector에 cloning 한 후 이를 대장균에 형질전환 시켰다. 

나타난 형질전환체로부터 단백질 분해효소 선별배지에서 큰 

투명환(clear halo)을 보이는 대장균으로부터 재조합 플라스미

드를 분리한 후 이를 제한효소 NotI으로 절단하여 변형 vapK 

단편을 분리(vapK-1라 명명)한 다음, 이를 같은 제한효소로 절

단된 플라스미드 pKF3로 삽입하여 pKF31을 제작하였다. 제작

된 pKF31을 제한효소 SmaI으로 절단하고, 이에 Klenow 효소

를 처리(15)하여 blunt end로 만든 vapK-1 단편을 결합시켜, 2 

copy의 vapK-1이 삽입된 pDKF310 제작하였다. vapK-1을 주

형으로 하여 error-prone PCR 방법에 의해 얻어진 단편

(vapK-2라 명명)을 얻어 동일한 방법으로 vapK-2 단편이 1 

copy 삽입된 pKFep5와 2 copy 삽입된 pDKFep5를 제조하였

다(Fig. 3). 

단백질 분해효소 활성도 측정

단백질 분해효소 활성 측정방법은 Yanagida 등(18)의 방법

을 변형하여 사용하였다. 2% casein이 포함된 100 mM sodium 

carbonate 용액(pH 10.5) 2.5 ml과 동일 완충용액에 희석시킨 

세포 배양액을 0.5 ml을 섞어 37°C에서 10분간 반응 시킨 후 

정지용액(0.22 M trichloroacetate, 0.22 M acetic acid, 0.22 M 

sodium acetate)을 첨가하여 반응을 중지시켰다. 이 반응액을  

4°C, 12,000 rpm에서 15분간 원심분리하여 상등액을 회수 한 

후, 280 nm에서 흡광도를 측정하였다. 1 unit의 단백질 분해효

소 활성도(PU)는 10분간 반응 시킨 반응액의 흡광도가 0.1 증

가하는 양으로 정하여 사용하였다. 
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Table 2. Comparison of alkaline proteases activities 

Hosta Plasmid
Protease 
activityb 

(PU/ml)

Activity 
increase

(fold)
V. metschnikovii 
RH530

- 160 0.1

V. metschnikovii KS1 - 1808 1
pKF31 2953 1.6

pDKF310 6057 3.6
pKFep5 4550 2.5

pDKFep5 6980 3.9
a Cells were grown in 500 ml flask containing 100 ml of PM medium 
for 45 h at 30°C.
b Mean value of three independent experiments.

Fig. 3. Strategies for the cloning of modified vapK genes. The vapK-1, obtained by DNA shuffling and vapK-2, obtained by error-prone PCR 
were cloned and back-transformed to V. metschnikovii KS1. Recombinant plasmids that contain single or double copy of each gene were 
constructed. 

결과 및 고찰 

분자진화 기법을 통한 vapK 유전자 변형 및 고활성 변이 유

전자 선별 

야생형인 V. metschnikovii RH530과 classical mutagenesis

를 통해 얻은 VapK 고생산 균주인 L12-23, N4-8 그리고 KS1

의 vapK 유전자를 PCR로 얻은 다음, 이를 이용하여 DNA 

shuffling을 수행하여 변형된 vapK 유전자들을 얻었다. 이 유

전자들을 클로닝하고 대장균에 형질전환한 후 skim milk를 포

함하는 LB 배지에 배양하였을 때(Fig. 2A) 가장 큰 투명환을 

보인 균주를 선별하였다(Fig. 2B). 이 균주로부터 재조합 플라

스미드를 분리하여 변형 vapK 유전자를 분리한 결과 V. 

metschnikovii의 vapK 고유의 프로모터 부위를 포함한 1.6 kb

의 vapK 유전자 후보들을 얻을 수 있었다. 이는 vapK가 가지

고 있는 V. metschnikovii 고유의 프로모터가 대장균에서도 안

정적으로 작동한다는 것을 나타내며, 또한 단백질 분해효소 고

생산 재조합 플라스미드 선별이 대장균에서 가능하다는 것을 

나타낸다. 재조합 대장균에서 선별된 고활성 변이 vapK 유전

자를 vapK-1이라 명명하였다. 이후 vapK-1이 1 copy 삽입된 

플라스미드 pKF31과 2 copy 삽입된 플라스미드 pDKF310을 

제조하여 단백질 분해효소 고생산 균주인 V. metschnikovii 

KS1으로 역도입 하였다. 한편 얻어진 vapK-1을 주형으로 하여 

error-prone PCR을 수행하였다. 재변이가 예상되는 증폭된 

vapK 유전자 후보들은 앞선 방법과 동일하게 대장균에 형질전

환하여 고활성 변이 유전자를 선별하였으며, 이를 vapK-2라 명

명하고, vapK-2 유전자가 1 copy 삽입된 pKFep5와 2 copy 삽입

된 pDKFep5는 앞선 방법과 동일하게 숙주인 V. metschnikovii 

KS1으로 역도입하였다(Fig. 3). 

재조합 V. metschnikovii의 단백질분해 활성 비교

제작된 재조합 플라스미드 pKF31, pDKF310, pKFep5 그리

고 pDKFep5를 가진 재조합 V. metschnikovii KS1과 야생균주

인 V. metschnikovii RH530, 숙주 균주인 V. metschnikovii 

KS1의 단백질분해 활성 정도를 비교 · 분석하였다. 그 결과 

classical mutagenesis에 의해 제작된 VapK 고생산 숙주인 

KS1 (1,808 PU/ml)에 비해 적게는 1.6배(2,953 PU/ml)에서 

많게는 3.9배(6,980 PU/ml)의 높은 단백질 분해 활성도를 보였

다(Table 2). 또한 이는 야생균주인 V. metschnikovii RH530 

(160 PU/ml)과 비교하였을 경우 vapK-2가 2 copy인 pDKFep5

는 약 43.6배의 높은 단백질 분해 활성도를 보였다. 이 결과는 

전통적인 무작위 돌연변이법에 의해 KS1 균주가 야생형보다 

약 11.3배 높은 역가를 보이는 것과 비교할 때, DNA shuffling, 

error-prone PCR 및 재조합 DNA을 통한 방법은, 무작위 돌연

변이법을 통한 누적된 변이로 인해 더 이상 단백질 분해 활성

도를 향상시키지 못했던 점을 극복하는 효율적 방법임을 나타

낸다. 

변이 VapK의 특성 

얻어진 두 유전자 vapK-1과 vapK-2 유전자와 아미노산 서

열을 vapK와 비교하였다. Figure 4에서 나타난 바와 같이 

VapK의 active site인 D169, H202 그리고 S358는 Pseudemonas 

sp.의 단백질 분해효소(10), Vibrio alkaline protease T (13), 

elastase YaB (9), subtilisin Carsberg (16), V. alginolyticus의 

exoprotease A (6), 그리고 T. album의 proteinase K (7) 등과 

비교하였을 경우 동일 부위에 보존되어 있으며(자료 미제시), 

Ca++-binding site의 경우 vapK-2의 V219이 N219으로 변형된 반

면, vapK-1은 아무런 변화 없이 잘 보존 되어 있는 것으로 나
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Fig. 4. Comparison of amino acid sequence. The changed amino acids (bold capitals) are shown compared to VapK. Active sites (*) and 
Ca

++
-binding sites (▼) in vapK-1 are well conserved. However, one amino acid of Ca

++
-binding sites in vapK-2 was changed from V

219
 to N

219
. 

All the changes in amino acid are located except the active sites.

타났다. 이는 vapK-2의 경우 이 변화가 단백질 분해 능력 및 

효소 안정성에는 영향을 주지 않고 효소역가 향상이 일어났다

는 것을 시사한다. 그러나 이들 부위를 제외하고 DNA 

shuffling과 error-prone PCR을 통해 얻어진 고활성의 단백질 

분해 유전자인 vapK-1, vapK-2를 야생형의 vapK의 DNA와 

아미노산 염기서열을 비교 분석한 결과, DNA shuffling을 통

해 얻어진 vapK-1은 14개의 염기가 변형되고 그로 인해 10개

의 아미노산이 치환됐음이 관찰 되었으며, error-prone PCR을 

통해 얻어진 vapK-2의 경우는 18개의 염기가 변형되고 그로 

인해 17개의 아미노산이 치환됐음이 관찰되었다. 이들 아미노

산의 변화가 단백질 분해효소 활성에 끼치는 영향을 알아보기 

위하여 Homology modeling에 의한 단백질의 3차 구조를 비교

하였다(http://umass.edu/microbio/rasmol). 그 결과 vapK-1과 

vapK-2는 야생형 vapK에 비해 기질 결합 부위가 상대적으로 

느슨해진 것으로 나타났으며, 이는 기질이 효소와 보다 더 효

율적으로 결합할 수 있게 함으로써 결과적으로 효소활성 증가

가 된 것으로 사료된다(자료 미제시). 그러나 보다 정확하게는 

단백질을 정제하여 보다 심도 있는 연구가 수행되어야 할 것으

로 생각된다.

재조합 V. metschnikovii 균주로 부터 알칼리성 단백질 분

해효소 생산

제조된 재조합 균주 중 vapK-2 유전자를 2 copy 가진 재조

합 V. metschnikovii KS1을 이용하여 30 L 발효조에서 배양하

여 단백질 분해효소 생산성을 알아보았다. 30 L 발효조 배양을 

위해서 재료 및 방법에 언급된 바와 같이 1차 seed culture를 

100 ml의 LSC 배지가 들어있는 flask에서 수행하였으며, 그 

후 2차 seed culture로서 2.5 L의 발효조에서 PM 배지를 이용

하여 배양하였다. 이를 30 L 발효조에 옮겨 30°C에서 통기량 

2.5 vvm으로 40시간 배양하였다. 이때 pH는 10.0으로 조절하

였다. Figure 5에서 보는 바와 같이 배양 후 35시간이 지났을 

때 약 18,000 PU/ml의 역가를 나타내었으며 이는 균체의 생장

과 비례하는 것으로 사료된다. 최대 균체 생장은 A560에서 측

정하였을 때 약 35였다. 이러한 고생산은 1.2 kL 배양시에는 

배양후 25시간에 약 23,000 PU/ml을 보였으며(자료 미제시) 

이는 향후 세탁세제 산업에 이용될 수 있는 고생산 균주로서 

충분히 이용될 수 있을 것으로 사료된다.
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Fig. 5. Fermentation (30 L) of V. metschnikovii KS1 harboring 
plasmid pDK310 that contains two copies of vapK-1. Cells were 
cultured in PM medium as described in text. Maximum activity was 
obtained after 35 h culture with growth-dependent manner. 

적요

알칼리성 단백질 분해효소 고생산 돌연변이 균주 Vibrio 

metschnikovii L12-23, N4-8, KS1으로부터 알칼리성 단백질 

분해효소를 암호화하는 vapK (Vibrio alkaline protease K) 유

전자들을 PCR에 의하여 분리한 다음 DNA shuffling, 

error-prone PCR 방법과 같은 분자진화 기술을 통해 고활성 

단백질 분해효소를 생산하는 재조합 V. metschnikovii 균주를 

제작하였다. DNA shuffling 방법을 통해 변형시킨 vapK-1 유

전자와 이 유전자를 주형으로 error-prone PCR 기법을 통해 

재 변형된 vapK-2 유전자를 cloning한 후 V. metschnikovii 

KS1 균주에 역도입하여 재조합 균주를 제조하였다. 재조합 균

주들의 단백질 분해 능력을 조사한 결과 vapK-2 유전자가 2 

copy 도입된 재조합 균주의 경우 야생형 균주인 V. metschni-

kovii RH530에 비해 43.6배 높은 단백질 분해활성을 보였으며 

숙주인 V. metschnikovii KS1에 비해 약 3.9배 향상된 단백질 

분해 활성을 확인할 수 있었다. 변형된 vapK-1과 vapK-2 유전

자를 야생형 vapK 유전자의 염기서열을 비교 · 분석한 결과 단

백질 분해 능력의 활성에 영향을 미치는 active site를 제외한 

부분에서 변화가 일어났음을 확인 할 수 있었다. 변형된 유전

자 vapK-1을 two copy를 포함한 재조합 플라스미드를 가진 V. 

metschnikovii KS1을 30 L fermentor로 배양 하였을 때 배양 

후 35 시간에 18,000 PU/ml의 활성을 보였으며, 이는 향후 산

업용 균주로서 사용될 수 있는 가능성을 제시하였다.

감사의 말 

본 연구는 한국외국어 대학교 2010년도 교내학술연구비 지

원에 의한 결과임.

참고문헌

 1. Anwar, A. and S. Mohammed. 1998. Alkaline proteases: a 

review. Bioresour. Technol. 64, 139-144.

 2. Banerjee, U.C., R.K. Sani, W. Azmi, and R. Soni. 1999. 

Thermostable alkaline protease from Bacillus brevis and its 

characterization as a laundry detergent additive. Proc. Biochem. 

35, 213-219.

 3. Chung, S.S., Y.U. Shin, H.J. Kim, G.H. Jin, H.M. Rho, and H.H. 

Lee. 2000. Isolation of high yielding alkaline protease mutants of 

Vibrio metschnikovii strain RH530 and detergency properties of 

enzyme. J. Microbial. Biotechnol. 10, 349-354.

 4. Chung, S.S., H.J. Kim, Y.U. Shin, G.H. Jin, and H.H. Lee. 2001. 

Molecular characterization of gene encoding an extracellular 

alkaline protease in Vibrio metschnikovii. Biotechnol. Lett. 23, 

1175-1182.

 5. Chung, S.S., Y.U. Shin, H.J. Kim, G.H. Jin, and H.H. Lee. 2001. 

Transformation of an alkaline protease overproducer, Vibrio 

metschnikovii strain RH530, and improvement of plasmid stability 

by the par locus. J. Microbiol. Bioltechnol. 11, 222-228.

 6. Deane, S.M., F.T. Robb, and D.R. Woods. 1987. Production and 

activation of a SDS-resistant alkaline serine exoprotease of Vibrio 

alginolyticus. J. Gen. Microbiol. 133, 391-398.

 7. Gunkel, F.A. and H.G. Gassen. 1989. Proteinase K from 

Tritirachium album Limber. Eur. J. Biochem. 179, 185-194.

 8. Gupta, R., Q.K. Beg, and P. Lorenz. 2002. Bacterial alkaline  

proteases: molecular approaches and industrial applications. Appl. 

Microbiol. Biotechnol. 59, 15-32.

 9. Kaneto, R., N. Koyama, Y.C. Tsai, R.Y. Juang, K. Yoda, and M. 

Yamasaki. 1989. Molecular cloning of the structural gene for 

alkaline elastase YaB, a new subtilisin produced by an alkalo-

philic Bacillus strain. J. Bacteriol. 171, 5232-5236.

10. Ko, H., W.H. Jang, E.K. Kim, H.H. Lee, K.D. Park, J.H. Chung, 

and O.J. Yoo. 1996. Enhancement of thermostability and catalytic 

efficiency of AprP, an alkaline protease from Pseudomonas sp. by 

the introduction of a disulfide bond. Biochem. Biophy. Res. 

Commun. 221, 631-635.

11. Kumar, C.G. and H. Takagi. 1999. Microbial alkaline proteases 

from a bioindustrial viewpoint. Biotechnol. Adv. 17, 561-594.

12. Kwon, Y.T., S.Y. Moon, J.O. Kim, Y.H. Kho, and H.M. Rho. 

1992. Characterization of extracellular proteases from alkalophilic 

Vibrio sp. strain RH530. Kor. J. Microbiol. 30, 501-506.

13. Kwon, Y.T., J.O. Kim, S.Y. Moon, H.H. Lee, and M.M. Rho. 

1994. Extracellular alkaline proteases from alkalophilic Vibrio 

metschnikovii strain RH530. Biotechnol. Lett. 16, 413-418.

14. Mamur, J. 1961. A procedure for the isolation of deoxyri-

bonucleic acid from microorganisms. J. Mol. Biol. 3, 208-218.

15. Sambrook, J., E.F. Fritsch, and T. Maniatis. 1989. Molecular 

Cloning: A Laboratory Manual, 2nd (ed.). Cold Spring Harbor 

Laboratory Press, New York, N.Y., USA. 

16. Smith, E.L., R.J. DeLange, W.H. Evans, M. Landon, and F.S. 

Markland. 1968. Subtilisin Carlsberg. V. The complete sequence; 

comparison with subtilisin BPN'; evolutionary relationships. J. 

Biol. Chem. 243, 2184-2191.

17. Stemmer, W.P. 1994. DNA shuffling by random fragmentation 

and reassembly: in vitro recombination for molecular evolution. 

Proc. Natl. Acad. Sci. USA 91, 10747-10751.

18. Yanagida, N., T. Uozumi, and T. Beppu. 1984. Specific excretion 

of Serratia marcescens protease through the outer membrane of 

Escherichia coli. J. Bacteriol. 166, 937-944.



<<
  /ASCII85EncodePages false
  /AllowTransparency false
  /AutoPositionEPSFiles true
  /AutoRotatePages /None
  /Binding /Left
  /CalGrayProfile (Gray Gamma 2.2)
  /CalRGBProfile (sRGB IEC61966-2.1)
  /CalCMYKProfile (U.S. Web Coated \050SWOP\051 v2)
  /sRGBProfile (sRGB IEC61966-2.1)
  /CannotEmbedFontPolicy /Warning
  /CompatibilityLevel 1.3
  /CompressObjects /Tags
  /CompressPages true
  /ConvertImagesToIndexed true
  /PassThroughJPEGImages true
  /CreateJDFFile false
  /CreateJobTicket false
  /DefaultRenderingIntent /Default
  /DetectBlends true
  /DetectCurves 0.0000
  /ColorConversionStrategy /LeaveColorUnchanged
  /DoThumbnails false
  /EmbedAllFonts true
  /EmbedOpenType false
  /ParseICCProfilesInComments true
  /EmbedJobOptions true
  /DSCReportingLevel 0
  /EmitDSCWarnings false
  /EndPage -1
  /ImageMemory 1048576
  /LockDistillerParams false
  /MaxSubsetPct 100
  /Optimize true
  /OPM 1
  /ParseDSCComments true
  /ParseDSCCommentsForDocInfo true
  /PreserveCopyPage true
  /PreserveDICMYKValues true
  /PreserveEPSInfo true
  /PreserveFlatness true
  /PreserveHalftoneInfo false
  /PreserveOPIComments true
  /PreserveOverprintSettings true
  /StartPage 1
  /SubsetFonts true
  /TransferFunctionInfo /Apply
  /UCRandBGInfo /Preserve
  /UsePrologue false
  /ColorSettingsFile ()
  /AlwaysEmbed [ true
    /AgencyFB-Bold
    /AgencyFB-Reg
    /ahn2006-B
    /ahn2006-L
    /ahn2006-M
    /Algerian
    /AmiR-HM
    /Apple-Chancery
    /Arial-Black
    /Arial-BlackItalic
    /Arial-BoldItalicMT
    /Arial-BoldMT
    /Arial-ItalicMT
    /ArialMT
    /ArialNarrow
    /ArialNarrow-Bold
    /ArialNarrow-BoldItalic
    /ArialNarrow-Italic
    /ArialRoundedMTBold
    /ArialUnicodeMS
    /BaskOldFace
    /Batang
    /BatangChe
    /Bauhaus93
    /BellMT
    /BellMTBold
    /BellMTItalic
    /BerlinSansFB-Bold
    /BerlinSansFBDemi-Bold
    /BerlinSansFB-Reg
    /BernardMT-Condensed
    /BlackadderITC-Regular
    /BodoniMT
    /BodoniMTBlack
    /BodoniMTBlack-Italic
    /BodoniMT-Bold
    /BodoniMT-BoldItalic
    /BodoniMTCondensed
    /BodoniMTCondensed-Bold
    /BodoniMTCondensed-BoldItalic
    /BodoniMTCondensed-Italic
    /BodoniMT-Italic
    /BodoniMTPosterCompressed
    /BookAntiqua
    /BookAntiqua-Bold
    /BookAntiqua-BoldItalic
    /BookAntiqua-Italic
    /BookmanOldStyle
    /BookmanOldStyle-Bold
    /BookmanOldStyle-BoldItalic
    /BookmanOldStyle-Italic
    /BookshelfSymbolSeven
    /BradleyHandITC
    /BritannicBold
    /Broadway
    /BrushScriptMT
    /Calibri
    /Calibri-Bold
    /Calibri-BoldItalic
    /Calibri-Italic
    /CalifornianFB-Bold
    /CalifornianFB-Italic
    /CalifornianFB-Reg
    /CalisMTBol
    /CalistoMT
    /CalistoMT-BoldItalic
    /CalistoMT-Italic
    /Cambria
    /Cambria-Bold
    /Cambria-BoldItalic
    /Cambria-Italic
    /CambriaMath
    /Candara
    /Candara-Bold
    /Candara-BoldItalic
    /Candara-Italic
    /Castellar
    /Centaur
    /Century
    /CenturyGothic
    /CenturyGothic-Bold
    /CenturyGothic-BoldItalic
    /CenturyGothic-Italic
    /CenturySchoolbook
    /CenturySchoolbook-Bold
    /CenturySchoolbook-BoldItalic
    /CenturySchoolbook-Italic
    /Chicago
    /Chiller-Regular
    /Cmtt10
    /Cmtt9
    /ColonnaMT
    /ComicSansMS
    /ComicSansMS-Bold
    /Consolas
    /Consolas-Bold
    /Consolas-BoldItalic
    /Consolas-Italic
    /Constantia
    /Constantia-Bold
    /Constantia-BoldItalic
    /Constantia-Italic
    /CooperBlack
    /CopperplateGothic-Bold
    /CopperplateGothic-Light
    /Corbel
    /Corbel-Bold
    /Corbel-BoldItalic
    /Corbel-Italic
    /CourierNewPS-BoldItalicMT
    /CourierNewPS-BoldMT
    /CourierNewPS-ItalicMT
    /CourierNewPSMT
    /Crayon
    /CurlzMT
    /Dinbla
    /Dinbol
    /Dinlig
    /Dinmed
    /Dinreg
    /Dotum
    /DotumChe
    /DungunM
    /DungunSB
    /Dutch801BT-Bold
    /Dutch801BT-BoldItalic
    /Dutch801BT-ExtraBold
    /Dutch801BT-Italic
    /Dutch801BT-Roman
    /EdwardianScriptITC
    /Elephant-Italic
    /Elephant-Regular
    /EngraversMT
    /ErasITC-Bold
    /ErasITC-Demi
    /ErasITC-Light
    /ErasITC-Medium
    /EstrangeloEdessa
    /Euclid
    /Euclid-Bold
    /Euclid-BoldItalic
    /EuclidExtra
    /EuclidExtra-Bold
    /EuclidFraktur
    /EuclidFraktur-Bold
    /Euclid-Italic
    /EuclidMathOne
    /EuclidMathOne-Bold
    /EuclidMathTwo
    /EuclidMathTwo-Bold
    /EuclidSymbol
    /EuclidSymbol-Bold
    /EuclidSymbol-BoldItalic
    /EuclidSymbol-Italic
    /ExpoM-HM
    /FelixTitlingMT
    /FencesPlain
    /FootlightMTLight
    /ForteMT
    /FranklinGothic-Book
    /FranklinGothic-BookItalic
    /FranklinGothic-Demi
    /FranklinGothic-DemiCond
    /FranklinGothic-DemiItalic
    /FranklinGothic-Heavy
    /FranklinGothic-HeavyItalic
    /FranklinGothic-Medium
    /FranklinGothic-MediumCond
    /FranklinGothic-MediumItalic
    /FreestyleScript-Regular
    /FrenchScriptMT
    /FrutigerBlack
    /Frutiger-Cn
    /FrutigerExt-Bol
    /FrutigerExt-Nor
    /FrutigerExtOb2
    /FrutigerExtObl-
    /FrutigerExtObl-Bold
    /FrutigerExtObl-Normal
    /Frutiger-Normal
    /FrutigerObl-Bol
    /FrutigerObl-Bold
    /FrutigerObl-Nor
    /FrutigerObl-Normal
    /FuturaBlackBT-Regular
    /FuturaBT-Bold
    /FuturaBT-BoldItalic
    /FuturaBT-Book
    /FuturaBT-BookItalic
    /FuturaBT-ExtraBlack
    /FuturaBT-ExtraBlackCondensed
    /FuturaBT-ExtraBlackCondItalic
    /FuturaBT-ExtraBlackItalic
    /FuturaBT-Heavy
    /FuturaBT-HeavyItalic
    /FuturaBT-Light
    /FuturaBT-LightCondensed
    /FuturaBT-LightItalic
    /FuturaBT-Medium
    /FuturaBT-MediumCondensed
    /FuturaBT-MediumItalic
    /FZSY--SURROGATE-0
    /Gaeul
    /Garamond
    /Garamond-Bold
    /Garamond-Italic
    /Gautami
    /Georgia
    /Georgia-Bold
    /Georgia-BoldItalic
    /Georgia-Italic
    /Gigi-Regular
    /GillSansMT
    /GillSansMT-Bold
    /GillSansMT-BoldItalic
    /GillSansMT-Condensed
    /GillSansMT-ExtraCondensedBold
    /GillSansMT-Italic
    /GillSans-UltraBold
    /GillSans-UltraBoldCondensed
    /GloucesterMT-ExtraCondensed
    /GoudyOldStyleT-Bold
    /GoudyOldStyleT-Italic
    /GoudyOldStyleT-Regular
    /GoudyStout
    /Gulim
    /GulimChe
    /Gungsuh
    /GungsuhChe
    /H2bulB
    /H2bulL
    /H2bulM
    /H2cysB
    /H2cysL
    /H2gprM
    /H2gsrB
    /H2gtrE
    /H2gtrM
    /H2gttB
    /H2hdrM
    /H2mjrE
    /H2mjsM
    /H2mkpB
    /H2porL
    /H2porM
    /H2sa1M
    /H2supE
    /H2supL
    /H2wulE
    /H2wulL
    /HaansoftBatang
    /HaansoftDotum
    /Haettenschweiler
    /HarlowSolid
    /Harrington
    /HeadlineR-HM
    /Helvetica
    /Helvetica75-Bold
    /Helvetica95-Black
    /Helvetica-BlackOblique
    /Helvetica-Bold
    /Helvetica-BoldOblique
    /Helvetica-Light
    /Helvetica-LightOblique
    /Helvetica-Narrow
    /Helvetica-Narrow-Bold
    /Helvetica-Narrow-BoldOblique
    /Helvetica-Narrow-Oblique
    /HelveticaNeue-Medium
    /HelveticaNeue-MediumCond
    /HelveticaNeue-MediumCondObl
    /HelveticaNeue-MediumExt
    /HelveticaNeue-MediumExtObl
    /HelveticaNeue-MediumItalic
    /HighTowerText-Italic
    /HighTowerText-Reg
    /Humanist521BT-Roman
    /HYbdaL
    /HYbdaM
    /HYbsrB
    /HYBuDle-Medium
    /HYcysM
    /HYdnkB
    /HYdnkM
    /HYGoThic-Bold
    /HYGoThic-Light
    /HYgprM
    /HYGraPhic-Bold
    /HYgsrB
    /HYgtrE
    /HYhaeseo
    /HyhwpEQ
    /HYkanB
    /HYkanM
    /HYKHeadLine-Bold
    /HYKHeadLine-Medium
    /HYLongSamul-Bold
    /HYLongSamul-Light
    /HYLongSamul-Medium
    /HYmjrE
    /HYMokGak-Bold
    /HYMokPan-Bold
    /HYmprL
    /HYMyeongJo-Bold
    /HYMyeongJo-Light
    /HYMyeongJo-Medium
    /HYMyeongJo-Ultra
    /HYnamB
    /HYnamL
    /HYnamM
    /HYPMokPan-Bold
    /HYPMokPan-Light
    /HYporM
    /HYPost-Bold
    /HYRGoThic-Bold
    /HYRGoThic-Medium
    /HYsanB
    /HYSeNse-Bold
    /HYShortSamul-Bold
    /HYShortSamul-Light
    /HYSinGraPhic-Medium
    /HYSinMun-MyeongJo
    /HYSinMyeongJo-Bold
    /HYsnrL
    /HYSooN-MyeongJo
    /HYsupB
    /HYsupM
    /HYSymbolA
    /HYSymbolB
    /HYSymbolC
    /HYSymbolD
    /HYSymbolE
    /HYSymbolF
    /HYSymbolG
    /HYSymbolH
    /HYTaJa-Bold
    /HYTaJaFull-Bold
    /HYTaJaFull-Light
    /HYTaJaFull-Medium
    /HYTaJa-Light
    /HYTaJa-Medium
    /HYtbrB
    /HYwulB
    /HYwulM
    /HYYeasoL-Bold
    /HYYeaSo-Medium
    /HYYeatGul-Bold
    /HYYeatGul-Medium
    /Impact
    /ImprintMT-Shadow
    /InformalRoman-Regular
    /Jokerman-Regular
    /JuiceITC-Regular
    /Kartika
    /KisBT-Italic
    /KisBT-Roman
    /KristenITC-Regular
    /KunstlerScript
    /Lapidary333BT-Black
    /Lapidary333BT-Bold
    /Lapidary333BT-BoldItalic
    /Lapidary333BT-Italic
    /Lapidary333BT-Roman
    /Latha
    /LatinWide
    /LucidaBright
    /LucidaBright-Demi
    /LucidaBright-DemiItalic
    /LucidaBright-Italic
    /LucidaCalligraphy-Italic
    /LucidaConsole
    /LucidaFax
    /LucidaFax-Demi
    /LucidaFax-DemiItalic
    /LucidaFax-Italic
    /LucidaHandwriting-Italic
    /LucidaSans
    /LucidaSans-Demi
    /LucidaSans-DemiItalic
    /LucidaSans-Italic
    /LucidaSans-Typewriter
    /LucidaSans-TypewriterBold
    /LucidaSans-TypewriterBoldOblique
    /LucidaSans-TypewriterOblique
    /LucidaSansUnicode
    /MagicR-HM
    /Magneto-Bold
    /MaiandraGD-Regular
    /MalgunGothicBold
    /MalgunGothicRegular
    /Mangal-Regular
    /Mathematica1
    /Mathematica1-Bold
    /Mathematica1Mono
    /Mathematica1Mono-Bold
    /Mathematica2
    /Mathematica2-Bold
    /Mathematica2Mono
    /Mathematica2Mono-Bold
    /Mathematica3
    /Mathematica3-Bold
    /Mathematica3Mono
    /Mathematica3Mono-Bold
    /Mathematica4
    /Mathematica4-Bold
    /Mathematica4Mono
    /Mathematica4Mono-Bold
    /Mathematica5
    /Mathematica5-Bold
    /Mathematica5Mono
    /Mathematica5Mono-Bold
    /Mathematica6
    /Mathematica6Bold
    /Mathematica6Mono
    /Mathematica6MonoBold
    /Mathematica7
    /Mathematica7Bold
    /Mathematica7Mono
    /Mathematica7MonoBold
    /MaturaMTScriptCapitals
    /MDEasop
    /MetaPlusBold-Caps
    /MetaPlusBold-Italic
    /MetaPlusBold-Roman
    /MicrosoftSansSerif
    /MingLiU
    /Mistral
    /Modern-Regular
    /MoeumTR-HM
    /MonotypeCorsiva
    /MS-Gothic
    /MS-Mincho
    /MSOutlook
    /MS-PGothic
    /MS-PMincho
    /MSReferenceSansSerif
    /MSReferenceSpecialty
    /MS-UIGothic
    /MT-Extra
    /MVBoli
    /MWORLD
    /Myriad-BdWeb
    /Myriad-CnItWeb
    /Myriad-CnWeb
    /Myriad-ItWeb
    /Myriad-Web
    /MyriadWebPro
    /MyriadWebPro-Bold
    /MyriadWebPro-Italic
    /nari9
    /NewGulim
    /NiagaraEngraved-Reg
    /NiagaraSolid-Reg
    /NSimSun
    /OCRAbyBT-Regular
    /OCRAExtended
    /OCRB10PitchBT-Regular
    /OldEnglishTextMT
    /Onyx
    /PalaceScriptMT
    /PalatinoLinotype-Bold
    /PalatinoLinotype-BoldItalic
    /PalatinoLinotype-Italic
    /PalatinoLinotype-Roman
    /Papyrus-Regular
    /Parchment-Regular
    /Perpetua
    /Perpetua-Bold
    /Perpetua-BoldItalic
    /Perpetua-Italic
    /PerpetuaTitlingMT-Bold
    /PerpetuaTitlingMT-Light
    /PianoM
    /Playbill
    /PMingLiU
    /PoorRichard-Regular
    /Pristina-Regular
    /PyunjiR-HM
    /Raavi
    /RageItalic
    /Ravie
    /RixDokdo
    /RixGrimmM
    /RixJJanguM
    /Rockwell
    /Rockwell-Bold
    /Rockwell-BoldItalic
    /Rockwell-Condensed
    /Rockwell-CondensedBold
    /Rockwell-ExtraBold
    /Rockwell-Italic
    /San60SB
    /SanBkB
    /SanBkL
    /SanBoB
    /SanBoL
    /SanBsB
    /SanBsU
    /SanDaB
    /SanDaM
    /SandArL
    /SandArM
    /SandAtL
    /SandAtM
    /SandKm
    /SandSaB
    /SandSaM
    /SandSm
    /SandTg
    /SandTm
    /SanHgB
    /SanHgL
    /SanHgM
    /SanJhR
    /SanKsB
    /SanKsL
    /SanMrB
    /SanMrL
    /SanNsB
    /SanNsL
    /SanNsM
    /SanPkM
    /ScriptMTBold
    /SegoeUI
    /SegoeUI-Bold
    /SegoeUI-BoldItalic
    /SegoeUI-Italic
    /SeoulHangangL
    /SeoulHangangM
    /SeoulNamsanB
    /SeoulNamsanEB
    /SeoulNamsanL
    /SeoulNamsanM
    /SeoulNamsanvert
    /ShowcardGothic-Reg
    /Shruti
    /SimHei
    /SimSun
    /SimSun-PUA
    /SinMyungJoSymbol
    /SJbitB_sungandang_bundle
    /SJdeepwater_sungandang_bundle
    /SJgothic04_sungandang_bundle
    /SJmyungjo01_sungandang_bundle
    /SJSoju1
    /SJsoju1_sungandang_bundle
    /SnapITC-Regular
    /Stencil
    /Sylfaen
    /SymbolMT
    /Tahoma
    /Tahoma-Bold
    /TempusSansITC
    /Times-Bold
    /Times-BoldItalic
    /Times-Italic
    /TimesNewRomanMT-ExtraBold
    /TimesNewRomanPS-BoldItalicMT
    /TimesNewRomanPS-BoldMT
    /TimesNewRomanPS-ItalicMT
    /TimesNewRomanPSMT
    /Trebuchet-BoldItalic
    /TrebuchetMS
    /TrebuchetMS-Bold
    /TrebuchetMS-Italic
    /Tunga-Regular
    /TwCenMT-Bold
    /TwCenMT-BoldItalic
    /TwCenMT-Condensed
    /TwCenMT-CondensedBold
    /TwCenMT-CondensedExtraBold
    /TwCenMT-Italic
    /TwCenMT-Regular
    /Uni0553
    /Univers
    /Univers-Condensed
    /Univers-Condensed-Bold
    /Univers-Condensed-BoldItalic
    /Univers-Condensed-Medium
    /Univers-Condensed-MediumItalic
    /UniversLight
    /UniversLightOblique
    /UniversOblique
    /Univers-Oblique
    /Verdana
    /Verdana-Bold
    /Verdana-BoldItalic
    /Verdana-Italic
    /VinerHandITC
    /Vivaldii
    /VladimirScript
    /Vrinda
    /Webdings
    /Wingdings2
    /Wingdings3
    /Wingdings-Regular
    /YDI2002
    /YDIBirdL
    /YDIBirdM
    /YDIChbinB
    /YDIChbinL
    /YDIChbinM
    /YDIGukB
    /YDIGukL
    /YDIGurmL
    /YDIHoopM
    /YDIMonoM
    /YDIPinoM
    /YDISprIIM
    /YDIYGO310
    /YDIYGO320
    /YDIYGO330
    /YDIYGO340
    /YDIYGO350
    /YDIYGO360
    /YDIYMjO220
    /YDIYMjO230
    /YDIYMjO240
    /YDIYMjO310
    /YDIYMjO320
    /YDIYMjO330
    /YDIYMjO340
    /YDIYMjO350
    /YDIYMjO360
    /YDIYuroB
    /YDIYuroM
    /YetR-HM
    /YGO11
    /YGO115
    /YGO12
    /YGO13
    /YGO22-KSCpc-EUC-H
    /YGO24-KSCpc-EUC-H
    /YGO33
    /YGO34
    /YMjO12
    /ZWAdobeF
  ]
  /NeverEmbed [ true
  ]
  /AntiAliasColorImages false
  /CropColorImages true
  /ColorImageMinResolution 150
  /ColorImageMinResolutionPolicy /OK
  /DownsampleColorImages true
  /ColorImageDownsampleType /Bicubic
  /ColorImageResolution 300
  /ColorImageDepth -1
  /ColorImageMinDownsampleDepth 1
  /ColorImageDownsampleThreshold 1.50000
  /EncodeColorImages true
  /ColorImageFilter /DCTEncode
  /AutoFilterColorImages true
  /ColorImageAutoFilterStrategy /JPEG
  /ColorACSImageDict <<
    /QFactor 0.15
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /ColorImageDict <<
    /QFactor 0.76
    /HSamples [2 1 1 2] /VSamples [2 1 1 2]
  >>
  /JPEG2000ColorACSImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 15
  >>
  /JPEG2000ColorImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 15
  >>
  /AntiAliasGrayImages false
  /CropGrayImages true
  /GrayImageMinResolution 150
  /GrayImageMinResolutionPolicy /OK
  /DownsampleGrayImages true
  /GrayImageDownsampleType /Bicubic
  /GrayImageResolution 300
  /GrayImageDepth -1
  /GrayImageMinDownsampleDepth 2
  /GrayImageDownsampleThreshold 1.50000
  /EncodeGrayImages true
  /GrayImageFilter /DCTEncode
  /AutoFilterGrayImages true
  /GrayImageAutoFilterStrategy /JPEG
  /GrayACSImageDict <<
    /QFactor 0.40
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /GrayImageDict <<
    /QFactor 0.76
    /HSamples [2 1 1 2] /VSamples [2 1 1 2]
  >>
  /JPEG2000GrayACSImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 15
  >>
  /JPEG2000GrayImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 15
  >>
  /AntiAliasMonoImages false
  /CropMonoImages true
  /MonoImageMinResolution 1200
  /MonoImageMinResolutionPolicy /OK
  /DownsampleMonoImages true
  /MonoImageDownsampleType /Bicubic
  /MonoImageResolution 1200
  /MonoImageDepth -1
  /MonoImageDownsampleThreshold 1.50000
  /EncodeMonoImages true
  /MonoImageFilter /CCITTFaxEncode
  /MonoImageDict <<
    /K -1
  >>
  /AllowPSXObjects false
  /CheckCompliance [
    /None
  ]
  /PDFX1aCheck false
  /PDFX3Check false
  /PDFXCompliantPDFOnly false
  /PDFXNoTrimBoxError true
  /PDFXTrimBoxToMediaBoxOffset [
    0.00000
    0.00000
    0.00000
    0.00000
  ]
  /PDFXSetBleedBoxToMediaBox true
  /PDFXBleedBoxToTrimBoxOffset [
    0.00000
    0.00000
    0.00000
    0.00000
  ]
  /PDFXOutputIntentProfile (None)
  /PDFXOutputConditionIdentifier ()
  /PDFXOutputCondition ()
  /PDFXRegistryName ()
  /PDFXTrapped /False

  /Description <<
    /CHS <FEFF4f7f75288fd94e9b8bbe5b9a521b5efa7684002000410064006f006200650020005000440046002065876863900275284e8e55464e1a65876863768467e5770b548c62535370300260a853ef4ee54f7f75280020004100630072006f0062006100740020548c002000410064006f00620065002000520065006100640065007200200035002e003000204ee553ca66f49ad87248672c676562535f00521b5efa768400200050004400460020658768633002>
    /CHT <FEFF4f7f752890194e9b8a2d7f6e5efa7acb7684002000410064006f006200650020005000440046002065874ef69069752865bc666e901a554652d965874ef6768467e5770b548c52175370300260a853ef4ee54f7f75280020004100630072006f0062006100740020548c002000410064006f00620065002000520065006100640065007200200035002e003000204ee553ca66f49ad87248672c4f86958b555f5df25efa7acb76840020005000440046002065874ef63002>
    /DAN <>
    /DEU <>
    /ESP <>
    /FRA <>
    /ITA (Utilizzare queste impostazioni per creare documenti Adobe PDF adatti per visualizzare e stampare documenti aziendali in modo affidabile. I documenti PDF creati possono essere aperti con Acrobat e Adobe Reader 5.0 e versioni successive.)
    /JPN <>
    /NLD (Gebruik deze instellingen om Adobe PDF-documenten te maken waarmee zakelijke documenten betrouwbaar kunnen worden weergegeven en afgedrukt. De gemaakte PDF-documenten kunnen worden geopend met Acrobat en Adobe Reader 5.0 en hoger.)
    /NOR <>
    /PTB <>
    /SUO <>
    /SVE <>
    /ENU (Use these settings to create Adobe PDF documents suitable for reliable viewing and printing of business documents.  Created PDF documents can be opened with Acrobat and Adobe Reader 5.0 and later.)
    /KOR <FEFFc7740020c124c815c7440020c0acc6a9d558c5ec0020be44c988b2c8c2a40020bb38c11cb97c0020c548c815c801c73cb85c0020bcf4ace00020c778c1c4d558b2940020b3700020ac00c7a50020c801d569d55c002000410064006f0062006500200050004400460020bb38c11cb97c0020c791c131d569b2c8b2e4002e0020c774b807ac8c0020c791c131b41c00200050004400460020bb38c11cb2940020004100630072006f0062006100740020bc0f002000410064006f00620065002000520065006100640065007200200035002e00300020c774c0c1c5d0c11c0020c5f40020c2180020c788c2b5b2c8b2e4002e>
  >>
>> setdistillerparams
<<
  /HWResolution [1200 1200]
  /PageSize [612.000 792.000]
>> setpagedevice


