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본 연구는 멸종위기 아고산수종 구상나무의 보존 ‧ 복원을 위한 유전다양성을 고려한 표본추출전략을 

구명하는데 그 목적이 있다. 2019년 9월에 한라산 영실 집단(14,000 m
2
)에서 총 152개체를 대상으로 선

발된 10개의 nSSR 마커를 이용하여 유전다양성 및 공간적 유전구조를 분석하였다. 평균 유전다양성은 

관찰된 대립유전자수(A)가 7.2개, 유효대립유전자수(Ae)가 3.6개, 이형접합도 관찰치(Ho)가 0.528, 이형

접합도 기대치(He)가 0.595이며, 고정지수(F)는 0.071 이었다. 조사구내 구상나무 성목 152개체는 평균 

수고 3.6 m, 흉고직경 17.3 cm로 나타났다. 구상나무의 개체목간 평균거리는 3.94 m, 임분밀도는 700 본

/ha 이며 개체의 공간적 분포는 임의분포 형태로 나타났다. 구상나무의 유전변이에 대한 공간적 자기상

관성(spatial autocorrelation) 분석 결과, 조사구의 구상나무는 약 15 m 이내에서 분포하는 개체들 간 유

전적 유사성이 있게 분포하는 것으로 나타났으며 임분밀도가 높고 수고가 낮은 특성으로 인하여 비교적 

작은 유전군락이 형성된 것으로 사료된다. 결과적으로 영실의 구상나무 집단의 보존 ‧ 복원을 위한 표본

추출전략은 15 m의 간격을 두고 개체를 선발하는 것이 타당한 것으로 나타났다.
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