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↲
요약ˇˇ기존 웹 기반 시스템들의 정보들은 단순하게 정보 제공자로부터 사용자로의 단방향 흐름이며 하이퍼링크로
연결된 정적인 문서 구조로 구성되어 있다 이로 인해 정보의 갱신이 느리고 제공자와 사용자간의 상호 작용이 낮은.
실정이다 또한. 학술정보를 독점하거나 무기화하여 사용자의 자유로운 접근을 방해하고 분산되어 있는 대량의 디지,
털 콘텐트에 대한 상이한 포맷과 전송 프로토콜로 적시성 있는 정보의 검색과 수집이 어렵다.
이런 문제를 해결하기 위해 사회적 네트워크 기반 위에 사용자 참여와 공유를 지향하도록 차세대 웹을 도입하고 생
명과학 관련 학술 정보에 대한 자유로운 접근과 상호운용성을 증진시키기 위해 프로토콜을 사용한OAI 생명과학 문
헌정보 네트워크를 설계한다. 이 네트워크는 첫째 최신 논문 세미나 발표자료 연구노트 연구 보고서 등의 자료를, , , ,
공유 및 교환하고 사용자들 간에 커뮤니티를 구성할 수 있는 기능 둘째 분산되어있는 생명과학Open Repository , ,
관련 문헌정보에 대한 메타데이터를 수집 저장하는 프로토콜 기반의 기능 셋째 개방형 접OAI Open Collection , ,⋅
근이 가능한 생명과학 관련 문헌정보 메타데이터를 서비스하는 기능 마지막으로 회원 관리 통계 그Open Access , , ,
리고 등록된 자료에 대한 인증 절차를 하는 기능 등 가지로 구성된다Administration 4 .

↲
In current web-based systems, it is generally recognized that one way flow of

information from providers to users can cause the static problem of document structure.
Therefore, information update frequency and interaction between providers and users are quiet
slow. Monopolized information can obstruct the free user's access and heterogeneous format
and different protocols also make users difficult to retrieve and to collect information.
To resolve these problems, in this study, we introduce the Web 2.0 to move toward the
user's participation and share based on the social network and the OAI protocol to improve
the free access and the interoperability on bibliographic information for Life Science and then
design the bibliographic information network for life science. This network has four main
functions such as: 1) Open Repository function that can make up user community for sharing
and data exchange. Data such as article, seminar material, research note and research report
are considered in design. 2) Open Collection function that can collect and store the metadata
on distributed bibliographic information networks, 3) Open Access function that can manage
the metadata in the open access environment, and 4) Administration function that can monitor
the user activity and statistics and can inspect the registered data.
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서론1.

새로운 기술의 탄생이나 사고의 발상은 어떤 문제에 대해

새로운 해결 방안을 제시하거나 현상에 대한 재해석 또는

재발견으로 나타난다 은 후자의 경우에 속하며 기. Web 2.0 ,

존 웹에 대한 새로운 요구로 만들어진 것이 아니라 진보하

는 인터넷 환경에 대한 재발견이며 과거 닷컴 버블 붕괴 과

정에서 살아남은 기업들의 특징을 규명하는 과정에서 이들

기업과 타 기업들을 차별화시킨 개념이다 에[10]. Web 2.0

서는 정보의 생성이나 유통이 사용자 참여와 사회적 네트워

킹을 통해서 이루어지는 반면에 기존 웹 기반 시스템들의

정보들은 단순하게 정보 제공자에서 사용자로의 단방향의

흐름이며 하이퍼링크로 연결된 정적인 문서 구조로 구성되

어 있다 이로 인해 정보의 갱신이 느리고 제공자와 사용자.

간의 상호 작용이 매우 낮은 실정이다 또한 일부 출판사. ,

업체가 학술정보를 독점하거나 무기화하여 사용자의 자유로,

운 접근을 방해하고 분산되어 있는 대량의 디지털 콘텐트에

대한 상이한 포맷과 전송 프로토콜로 적시성 있는 정보의

검색과 수집이 어렵다[4].

이런 문제를 해결하기 위해 사회적 네트워크를 강화하여

사용자 참여와 공유를 지향하도록 차세대 웹을 도입하고 생

명과학 관련 학술 정보에 대한 자유로운 접근과 상호운용성

을 증진시키기 위해(Interoperability) OAI(Open Archive

에서 제시한 아키텍쳐와 프로토콜을 이Initiative) OAI OAI

용한 생명과학 문헌정보 네트워크를 설계한다 이 네트워크.

는 첫째 최신 논문 세미나 발표자료 연구노트 연구 보고, , , ,

서 등의 자료를 공유 및 교환하고 사용자들 간에 커뮤니티

를 구성할 수 있는 기능 둘째 분산되어Open Repository , ,

있는 생명과학 관련 문헌정보에 대한 메타데이터를 수집⋅
저장하게 하는 프로토콜 기OAI(Open Access Initiative)

반의 기능 셋째 개방형 접근이 가능한 생Open Collection , ,

명과학 관련 문헌정보 메타데이터를 저장 서비스하는 Open⋅
기능 마지막으로 회원 관리 통계 그리고 등록된Access , , ,

자료에 대한 인증 절차를 하는 기능으로 구Administration

성된다.

본 논문은 장에서 에 대한 정의와 특징 그리고2 Web 2.0

프로토콜에 대한 관련 연구를 시작으로 장에서는OAI 3

기술과 프로토콜 기술을 도입하여 생명과학Web 2.0 OAI

문헌정보 네트워크 설계를 그리고 마지막으로 장에서 이4

연구의 결과와 향후 연구 방향을 제시하는 것으로 구성하였

다.

↲
관련 연구2.

2.1 Web 1.0 vs Web 2.0

기존 웹인 은 에 의해 시작Web 1.0 Tim Berners-Lee

되었고 하이퍼링크 구조로 이루어진 정적인 문서의, HTML

집합체이다 문서들 간에 단순한 링크로 이동하기 때문에 상.

호작용성이 낮고 정보의 수정갱신과 같은 일련의 과정이 웹/

브라우저에서만 일어나 최신성이 떨어진다 이런 정적인 환.

경과 기능의 한계를 벗어나기 위해 자바애플릿 자바스크립,

트 등을 사용해 역동성과 다양한 기능을 제공하였, ActiveX

다 하지만 는 보안에 매우 취약하고 사용자 에. ActiveX PC

설치해야 한다는 불편함이 있다 또한 윈도우에 종속적이여. ,

서 다른 웹 브라우저의 접근성이 차단되는 한계를 가지고

있다.

이에 반해 은 와 미디어라이브 인터내, Web 2.0 O'Reilly

셔널 컨퍼런스 브레인스토밍 세션에서 에Dale Dougherty

의해 처음 이라는 용어가 사용어 이제까지 구글에Web 2.0

서 만건 이상 인용되었다 에 대한 정의950 [10]. Web 2.0

가 여러 가지이지만 최종 사용자에게 웹 어플리케이션을“

제공하는 컴퓨팅 플랫폼 이라는 것이 가장 일반적이며 간”

단히 플랫폼으로서의 웹 이라고 한다 과“ ” . Web 1.0 Web

에 대한 비교는 표 과 같다2.0 1 .

은 사용자 참여와 사회적 네트워크에 중점을 두Web 2.0

고 있어 인터넷 환경에 많은 변화를 주었다 그중. Web 2.0

의 특징을 살펴보면 다음과 같다.

개방성 웹의 정보가 거의 공개되어 정보의 재가공이: ,①

용이하며 사용자 편의에 따라 정보의 수정 보완을 할,

수 있어 정보의 개인화가 가능하다.

사용자 참여 기존 웹의 정보가 데이터 제공자에 의한:②

일방적인 제공인 반면에 은 블로그 등을 통Web 2.0

한 사용자 참여에 의해 콘텐트가 생성된다.

사회적 상호작용에 기반한 브라우징 기존의 기: HTML③

반의 단순 브라우징 형태가 아니라 사회적 네트워킹에

기반한 소셜 브라우징이나 태깅을 이용한 네비게이션

방식 등을 통한 한 번에 여러 개의 콘텐, RSS/Atom

트를 수집 가공 재배포한다, , .

개발 도구 제공 생성된 콘텐트로 공개하여 누구(API) :④

나 쉽게 이용할 수 있도록 개방된 개발도구를 제공한

다 는 웹 서비스 등 공개된 표준 스. API XML, RDF,

펙을 기반으로 개발되어 일반 사용자에게 제공된다.

이런 변화들이 구체적인 기술로 나타나게 되는데 그 중,

생명과학 문헌정보 네트워크에 활용될 기술들에Web 2.0

대해 살펴보기로 한다.

과 의 조합어로 웹에서 누구나 손쉽Weblog: Web log

게 정보를 작성하고 편집할 수 있어 정보의 축척이나

공유가 용이하고 상호 작용성이 강한 인 미디어이다1 .

최근에는 자신의 글을 참조하여 다른 회원이 글을 작

성하면 자신의 블로그에 자동 통보되는 트랙백
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기능이 부가되고 있다(trackback) .

콘텐트 신디케이션 사용자가가 관심 있는 웹사이트를:

직접 방문하지 않고 자동으로 최신정보를 다양한 환

경의 사용자에게 배급한다 이를 위해 데이터 표준인.

과 프로토콜을 사용하며XML HTTP RSS, RDF,

과 같은 기술들이 있다 포맷을 통해 콘텐Atom . RSS

트 혹은 피드 를 전송할 수 있으며 콘텐트와 메타 데( ) ,

이터로 구성되는 각각의 피드에는 헤드라인 링크 내, ,

용 등이 포함된다.

콘텐트 태깅 기존 정보 분류 방법인(Folksonomy):

디렉터리 방식은 전문적인 지식을 가진 웹 관리자나

전문가가 콘텐트를 트리 형식으로 구분하였지만 태깅,

방법은 사용자가 직접 콘텐트를 함축적으로 표현할

수 있게 키워드 즉 태그를 자유롭게 부여하여 분류한,

다 대표적인 사례로는 북마크 공유사이트인 델리셔스.

와 포토 블로그인 플리커 그리고 메타 사이트인 테크

노라티 등이 있다.

의 약어로Ajax: Asynchronous Javascript + XML

가 처음으로 발표하였다 웹에 비동기라Adam Rifkin .

는 개념을 도입하여 기존의 기술들을 조합하여 만들

었다 이것의 장점은 보안에 취약한 를 사용. ActiveX

하지 않고 그 기능을 구현한 것이다 대표적 사례로는.

구글 네이버 추천 등이 있다Suggest, Gmail, .

구분 Web 1.0 Web 2.0

특징

포털
제공된서비스만사용
가능

플랫폼으로서의웹,
오픈소스이며모든사람이
이용및수정가능

기술중심 사용자참여와공유

기술 등HTML, ActiveX

Java Web Start(Flex,
Laszlo, Flash), XUL, RSS,

태깅 위키Atom, REST, ,
등Ajax, LAMP

보안 종속성, 사용보안취약ActiveX
브라우저 에종속, OS

브라우저 에상관없이, OS
구현가능

브라우저 사의익스플로러MS 파이어폭스사의플락

사례

광고 더블클릭 Google Adsense

사진공유 Ofoto 플릭커

백과사전 브리태니커사전 위키피디아

음악공유 Mp3.com 냅스터

개인
홈페이지

Personal Websites 블로깅

콘텐트
배포

Akamai 비트토런트

표 과 과의 비교1. Web 1.0 Web 2.0

↲
2.2 OAI(Open Archive Initiative)

는 학술정보가 상업출판사의 독점화되어 무기화되는OAI

것을 막고 웹을 사용하는 모든 사용자에게 자유로운 접근을

보장하기 위해 년 미국1991 LANL(Los Alamos National

에 근무하던 가 를 시작으Laboratory) Paul Ginsparg arXiv

로 년 그의 동료들과 함께 만들었다 의 주된 역할1999 . OAI

은 디지털 콘텐트의 효율적인 유통과 활용을 목적으로 상호

운용성을 갖는 표준을 개발하고 보급하는 것이다 이를[1].

표준화시킨 기술이 OAI-PMH(Open Archives Initiative

이다 년에Protocol for Metadata Harvesting) . 2001 OAI

프로토콜 이 나왔고 이어 년 월에는 이 발v.1.0 , 2002 6 v.2.0

표되었다 프로토콜은 데이터 표준인 과. OAI XML Dublin

에 기반하여 최소한의 메타데이터를 정의함으로써Core(DC)

간결하고 확장성이 뛰어나며 를 사용하여 저장소HTTP OAI

간의 전송 장벽을 낮추어 사용자의 자유로운 접근과 구현이

용이하다.

기존 프로토콜이 정교한 메타데이터 포맷인Z39.50

을 채택하여 비용MARC(MAchine-Readable Cataloging)

면에서 컸던 반면 프로토콜은 메타데이터를 사용, OAI DC

하여 상대적으로 저비용이다 에 기반 한 저장소를[2]. OAI

오픈 아카이브라고 하며 이는 디지털라이브러리의 리포지터,

리에 해당된다 저장소는 네트워크 접근이 가능하고 프. OAI

로토콜을 지원한다[3].

그림 1 프로토콜 모델. OAI

그림 과 같이 는 크게 데이터 제공자1 OAI (Data

와 서비스 제공자 로Provider, DP) (Service Provider, SP)

구성된다 는 정보 관리와 원문을 에게 제공하고 는. DP SP SP

로부터 메타데이터 등을 수집하여 부가가치 정보를 서비DP

스한다 가 되기 위해서는 각 저장소 안의 레코드가 유일. DP

한 식별자를 가져야 하며 에서는 식별자 안에 저장소, OAI

이름을 포함시킬 것을 강력하게 권고하고 있다 그리고 모든.

레코드는 점진적 수확에 필요한 소인 을 가지고(datestamp)

있어야 한다[5].

프로토콜에 사용되는 개의 요청 메서드는 메타데이OAI 6

터 수집을 위한 메서드와 저장소의 정보를 얻는 메서드로

표 와 같다 인 클라이언트는 인 서버에2 . SP OAI DP OAI

프로토콜의 방식을 통해 개의 메서드HTTP GET/POST 6

로 메타데이터를 요청하며 응답으로 문서를 전송한다XML .
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이때 대용량 데이터 전송이 불가능하므로 프로토콜에, OAI

서는 데이터를 분할하여 전송할 수 있는 흐름제어 기능의

메서드인 개의 계열 메서드를 제공한다4 List [6].

속성 요청 명령( ) 기능설명

저장소 아카(
이브 의)
정보를얻기
위한명령

Identify 저장소의기본정보 등 를(BaseURL )
검색

ListSets 저장소의셋 구조를검색(set)

ListMetadataFo
rmats

저장소에서제공되고있는메타데이터
포맷검색

메타데이터
수집을위한
명령

ListIdentifiers 저장소에서수집가능한식별자검색

GetRecord 저장소로부터하나의레코드를수집

ListRecords 한꺼번에대량의레코드를수집

표 프로토콜 가지 요청과 기능2. OAI 6

전송된 문서는 크게 부분으로 나누어져 바이트 스XML 3

트림으로 전송이 된다 첫째 헤더부분은 공통정보항목으로. ,

고유 식별자와 수확일자에 사용되는 타임스탬프를 가지고

있다 둘째 메타데이터 본문은 와 같은 메타데이터를 이. , DC

용하여 본문 내용을 담고 있다 셋째 부가정보를 기술하는. ,

부분으로 참조정보에 대해 기술한다[11].

이런 프로토콜은 정보 선진국에서 표준적인 학술 정OAI

보 유통을 위하여 채택하고 있으며 현재 년 월 기, 2006 12

준으로 개의 저장소가 레지스트리에 등록되어 있554 OAI

다 해외에서는 물리학 수학 컴퓨터과학 천문학 분야의[4]. , , ,

심리학 신경과학 언어학 분야의 경제학arXiv, , , Cogprints,

분야의 등이 구축되어 있고 국내에서는 한국과학기RePEc ,

술정보원 의 한국교육학술정보원(KISTI) stOAI[13], (KERI

의 이 운영 중에 있다S) dCollection[14] .

생명과학 문헌정보 네트워크 설계3.

다양한 환경에서 정보의 상호운용성을 증진하고 커뮤니티

구성원들 간의 정보 공유를 위한 생명과학 문헌정보 네트워

크의 설계 방향은 다음과 같다.

첫째 정보는 사회적 네트워킹에 바탕 위에 사용자의,

참여와 공유로 생성한다.

둘째 다양한 데이터 포맷의 교환과 표현을 위한 메타,

데이터 스키마를 제시한다.

셋째 분산되어 있는 대량의 메타데이터에 대한 수집,

과 저장 관리한다.

넷째 관리자는 사용자에 의해 등록된 자료나 수집된,

자료에 대한 승인 절차를 수행한다.

이런 설계 기준에 따라 그림 와 같이 시스템 아키텍쳐를2

설계하였다.

그림 2 생명과학 문헌정보 네트워크 아키텍쳐.

데이터베이스 설계3.1

명과학 문헌정보 네트워크에서 다루는 데이터는 발행

전후의 논문 학술발표자료 세미나자료 연구노트 실험데이, , , ,․
터 웹 사이트 등이며 이들 데이터의 저장관리와, , CD-ROM

메타데이터에 대한 저장소 등을 위해 크게 개의 테이블로5

구성된다 표 참조[ 3 ].

테이블명 설 명 비 고

분류코드테이블 분류코드에대한정보

저널테이블 저널에대한정보 저작권과관련없는공개된
자료

아티클테이블 아티클에대한정보 〃

공유자료
테이블

연구자간공유자료로서
프로토콜에의해OAI

수집된자료저장

학위논문 연구보고서, ,
교재 세미나발표자료, ,
기타

회원테이블 회원정보

표 생명과학 문헌정보 네트워크 테이블 구성3.

이중 저널 아티클 공유 자료는 웹에서 다양한 데이터 포, ,

맷과 상호 이질적인 시스템에 존재하므로 이들 간에 데이터

전송과 검색을 위해서는 메타데이터에 대한 스키마 설계가

필수적이다 현재 많이 사용되는 메타데이터 스키마로는.

MODS(Metadata Object Description Schema), DC,

등이 있다 아래 표 는 가지 스키마에 대한 비교MARC . 4 3

이다 이 중 는 스키마 요소가 적어 데이터 교환이나[7]. DC

검색에는 효율적이지만 표현되는 정보의 양이 제한적이고, ,

는 활용된 사례가 적고 태그는 복잡하다는MODS , MARC

문제점이 있다 그래서 정보 기술 활용에 미숙한 생[8][9].

명과학 관련 연구자와 자유로운 데이터 표현을 위해 이 시

스템에서는 와 를 조합해서 사용한다MODS MARC . MODS

는 기반의 서브셋으로 으로의 변환이XML MARC MARC

용이하고 반면 는 여러 유형의 데이터를 기술할 수, MARC

있을 뿐만 아니라 시스템 간의 레코드 교환에 적합한 형식,

이다.
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컬럼명 MODS DC MARC

서명사항 TitleInfo Title 등245 $a, $b, $n

저자사항 Name Creator
Contributor

100, 700 $a, $u,

자료유형 TypeOfResource Type 전자자료006/00

장르 Genre - 655 $a

발행사항 OriginInfo Publisher
Date

250 $a,
260 $a,$b, $c,

언어 Language Language 부의008 leader
35-37 column

형태사항 PhysicalDescription Format 등300 $a, $b, $c

초록 Abstract Description 520 $a

목차 TableOfContents Description 505 $a

이용대상 TargetAudience Audience 521 $a

주기 Note Description 500 $a, 502 $a,

주제 Subject Subject 650 $a, 653 $a

분류 Classification Subject 050 $a, 080 $a

관련정보 RelatedItem Relation 등440 $a, 490 $a

식별기호 Identifier Identifier 538 $ a

소장위치 Location - 등049 $a, $i

이용제한 AccessCondition Rights 506 $a

로컬정보 Extension - 900 $a

레코드정보 RecordInfo - 등040 $a, $b, $c

표 비교4. MODS, DC, MARS

이 네트워크 시스템의 저널 아티클과 공유 자료에 대한,

스키마 설계 시 조합된 와 포맷을 바탕으로MODS MARC

디지털 자료에 대한 원문 자료와 웹상에서 저작권과 관련

없는 공개된 자료들의 위치를 나타내는 필드를 고려하URL

여 표 와 같이 설계하였다5 .

컬럼명 데이터타입
uniq
ue

not
null 설명

c_num int(10) ∨ ∨ 자료식별자(oaj0000001)

name varchar(50) ∨ 저널의이름

spec_s varchar(30) 저널의권호시작에대한정보

spec_e varchar(30) 저널의권호끝에대한정보

issn char(8) ∨ 저널의 정보ISSN

eissn char(8) ∨ 저널의 정보E-ISSN

pub_plc varchar(20) 저널을발행한지역및국가정보

pub_org varchar(50) ∨ 저널발행기관정보

pub_sdate date ∨ 저널발행일시작정보

pub_edate date ∨ 저널발행일끝정보

lang varchar(10) 저널자료의언어형태정보

keywords varchar(50) 저널검색을위한관련키워드

g_code char(5) ∨ 분야별분류를위한코드값

url_addr varchar(50) ∨ 해당저널 주소URL

r_gendate date ∨ 저널등록날짜정보

r_moddate date 저널수정날짜정보

r_generator char(10) ∨ 저널등록을한사람의이름
또는아이디컬럼

표 저널 테이블의 스키마5.

회원정보는 추후에 의 기술KISTI SSO(Single Sign On)

을 도입하여 의 다른 서비스와 연계되도록 할 것이다KISTI .

분류코드 테이블은 과학기술부에서 년 월에 제정한2005 9

국가과학기술분류표에 근거하여 그중 생명과학과 관련 있는

분야 개의 대분류 수학 물리학 화학 생명과학8 ( -A, -B, -C,

정보 농림 수산 보건 의료 기타 와-D, -J, -L, -M, -Z) 4ᆞ ᆞ

개의 중분류 총 개로 구성하였다(D1, D2, D5, D6) 11 .

시스템 구성3.2

앞 장에서 설계한 데이터베이스를 기반으로 생명과학 문

헌정보 네트워크의 모듈은 크게 개인데 생명과학 문헌 자4

료의 공유 및 교환하는 분산되어있는 메타데이터를ORM,

수집 저장하는 개방형 접근이 가능한 메타데이터를, OCM,

서비스하는 관리자 모드의 회원 관리 통계 자료 승OAM, , ,

인 등의 으로 구성된다 전체적인 모듈 구성도는 그림AM . 3

과 같다.

그림 3 모듈 구성도.

각각의 모듈에 대해 자세히 살펴보면 다음과 같다.

로그인 과정을 통ORM(Open Repository Module):①

해 저작권 문제가 없는 연구자들의 논문 세미나 발표,

자료 연구노트 연구보고서 등과 같은 원문 자료에 대, ,

한 등록과 공유를 가능하게 하고 특정 관심 영역에,

대한 블로그를 생성하여 회원들 간의 커뮤니티를 활성

화시킨다.

웹에 개방되어 자료의OAM(Open Access Module):②

접근이 가능한 국내외 생명과학 관련 문헌 저널 아티( ,

클 공유자료 과 에서 수확된 메타데이터를 저장, ) OCM

관리하여 사용자 요청시 그 결과에 응답한다 또한 사.

용자들의 다양한 질의에 응답하기 위해 통합검색과 아

티클저널의 알파벳순 검색 저자별 검색 분류코드별/ , ,

검색이 가능하도록 한다.

프로토콜을 통OCM(Open Collection Module): OAI③
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해 분산되어 있는 생명과학 관련 문헌정보의 메타데

이터를 수집하여 의 공유자료 테이블에 저장한OAM

다 이때 메타데이터 검색에 사용되는 프로토콜. , OAI

의 검색방법은 수확검색 을 사용(Harvesting Search)

한다 이 방법은 가 메타데이터를 수확한 다음 로. SP ,

컬 저장소에 저장한 후 검색에 이용되는 반면에 연합,

검색은 분산된 저장소에 질의를 해서 응답 결과를 조

합해서 처리하므로 수확검색이 네트워크나 검색엔진

에서의 처리 비용이 낮다.

관리자에게 사용자의AM(Administration Module):④

이용 현황과 현황에 대한 통계기능 데이터베이스DB ,

관리 기능 회원의 가입승인과 권한을 설정하는 회원,

관리기능을 지원한다 특히 관리자는 각 회원들이 등. ,

록한 자료들에 대한 심사 및 수정 등을 통해 일정 수

준 이상의 자료들을 서비스 할 수 있도록 한다.

그리고 과 에 의해 갱신된 정보를 사용자가 직ORM OAM

접 사이트에 방문하지 않고 최신 정보를 얻을 수 있게 자동,

으로 배포할 수 있게 기술을 도입한다 또한 사용자가RSS . ,

생물과학 문헌자료 검색 시 검색어에 대한 추천어를 제공받

을 수 있게 기술을 이용하여 생명과학과 관련된 단어Ajax

로 필터링된 추천어를 제시한다.

결론4.

지금까지 사용자 참여와 사회적 공유를 중요시한 Web

과 표준적인 정보 유통 방식인 프로토콜을 기반한2.0 OAI

생명과학 문헌정보 네트워크에 대해 연구하였다.

과거 인터넷은 정보통신과 함께 하드웨어적인 성장과 양

적 성장에만 치우쳐 빠르게 성장하였다 기존 웹에서의 정보.

생성이 정보 제공자에 의한 일방적인 사용자 제공이여서 콘

텐트 구축에 막대한 시간과 경비를 소비하였고 단순한 하이,

퍼링크로 연결된 문서로 정보의 갱신이 느리고 제공자와 사

용자간의 상호 작용이 매우 낮은 실정이다 또한 영국 네덜. , ,

란드 독일 등과 같은 정보선진국들은 학술정보를 출판사 업,

체가 독점을 막고 사용자의 자유로운 접근을 위하여 프OAI

로토콜기반의 유통체계를 구축하였다 이것은 웹에 분산되어.

있는 대량의 디지털 콘텐트에 대한 상이한 포맷과 전송 프

로토콜에 대한 표준방법을 제시하여 적시성 있는 메타데이

터에 대한 검색과 수집이 가능하게 해준다.

이런 기술들을 도입하여 사회적 네트워크 기반 위에 사용

자 참여와 공유를 지향하도록 하고 생명과학 관련 학술 정

보에 대한 자유로운 접근과 상호운용성을 증진하도록 생명

과학 문헌정보 네트워크를 설계하였다 이 네트워크는 첫째. ,

최신 논문 세미나 발표자료 연구노트 연구 보고서 등의 자, , ,

료를 공유 및 교환하고 사용자들 간에 커뮤니티를 구성할

수 있는 둘째 분산되어있는 생명과학 관련 문헌정보ORM, ,

에 대한 메타데이터를 수집 저장하는 프로토콜 기반의OAI⋅
셋째 개방형 접근이 가능한 생명과학 관련 문헌정보OCM, ,

메타데이터를 서비스하는 넷째 회원 관리 통계 그리OAM, , ,

고 등록된 자료에 대한 인증 절차를 하는 으로 구성된, AM

다.

향후에는 생명과학분야에 국한된 메타데이터 스키마를 전

체 과학 분야로 확대시킨 스키마 설계가 필요하고 현재의

프로토콜에서 사용된 프로토콜을 확장하여OAI HTTP

그리고 과 같은 서비스에 대한 연구가SOAP, WSDL , REST

진행되어야 한다고 사료된다.
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